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中国科学院北京基因组研究所

中国科学院基因组科学与信息重点实验室
随着基因组学与生物信息学关键技术的飞速发展，高通量测序技术已经广泛应用于生命科学多个领域，而对随之产生的海量数据如何进行深度挖掘和优化处理成为很多科研工作者急需解决的问题。为此，中国科学院北京基因组研究所推出了面向生物医学、农学、药学、环境科学等专业领域科研人员的“基因组科学与信息”培训研习班，课程针对第二代测序仪（以Solexa、Solid、454等为代表）所产生的数据处理相关技术进行培训与交流。目前北京基因组研究所装备ABI SOLiD 9台、Illumina/solexa 3台、罗氏454 1台和ABI 3730XL 3台，并配置运算能力超过10万亿次的大型集群。主办本系列培训班的中国科学院基因组科学与信息重点实验室以规模化基因组生物技术和研究为出发点，运用生物信息学手段和方法，实现“数据-信息-知识”的有效获取、转化和利用，目前已经成为国内基因组学领域科研水平最高的实验室之一。  

培训班授课老师以实用为原则、以需求为导向安排课程，将基因组学领域研究的最新理论和技术与国内生命科学研究紧密结合起来。培训班上机老师安排了与理论课程配套的上机实践，让学员亲手操作Linux集群服务器来完成大规模数据信息的处理。此系列培训班得到了广大学员的好评，5天的课程让学员们受益匪浅。为了推动基因组学的研究与应用，中国科学院北京基因组研究所“基因组科学与信息”培训研习班第6、7期将于9月中旬和11月中旬在北京举办。希望通过我们共同的努力，为生命科学、生物技术和生物医药产业发展提供更多的原动力。欢迎各位学员的到来！ 

一、课程内容及时间安排 
第6期 -2010年9月13日-2010年9月17日

第7期 -2010年11月15日-2010年11月19日

理论课程： 
	·  基因组学、生物信息学及系统生物学前沿研究
·  第二代测序技术原理及应用 

·  大规模基因组测序 

·  大规模转录组测序分析 

·  表观遗传学测序分析 

·  药物基因组与泛基因组研究 

·  生物信息学数据库及常用算法
	于军 研究员
周晓光 研究员
胡松年 研究员
胡松年 研究员
方向东 研究员
肖景发 副研究员
吴佳妍 副研究员


上机课程： 

·  基因组及生物信息学计算环境 

·  基因组序列基本数据处理（二代测序数据） 

·  第二代RNA-seq数据分析 

·  表观遗传学序列（DNA甲基化测序数据）分析   （上机） 

·  生物信息学共享社区

二．注册费及报名方式
注册费：本期培训班注册费2800元（含资料费），中国科学院系统报名的学员注册费2500元（含资料费）。
上课地点：北京市朝阳区北土城西路7号G座  北京基因组研究所2层
报名方式：填写报名表，发送邮件至 peixun@big.ac.cn
 注意事项：学员自备笔记本电脑（需用无线网络），上课期间提供免费午餐，住宿费用自理。请学员报名时在邮件中注明参加哪期培训（6/7）,为了保证教学质量，每期仅招收40位学员，按报名先后顺序为准。 超出40位报名的学员可以优先顺延到下期。 
网址：http://www.big.cas.cn （通知公告和学术活动栏目） 
联系人： 朱亚宏 
电话：86－10－82995390   传真：86－10－82995401   手机：15001068500
报名表 
“基因组科学与信息”培训研习班报名表 
	姓名
	
	民族
	
	性别
	
	专业
	

	工作单位
	
	职务
	

	联系电话
	
	手机号码
	

	电子信箱
	
	付款方式
	汇款/支票/现金


